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    博士，教授，博士生导师，生物工程学院院长助理，兼任发酵工业分离提取技术研发中

心副主任。2004年本科毕业于清华大学，2010年博士毕业于美国密西根大学，2014年入职生

物反应器工程国家重点实验室，担任“蛋白质工程”课题组负责人。主要从事蛋白质稳定性

改造的应用性基础研究，以及酶与分子伴侣结构及作用机制相关的研究。研究工作获得上海

市浦江人才计划，国家自然科学基金（青年、面上、国际合作研究项目）、华东理工大学青年

英才引进与培育计划、华东理工大学杰出青年人才培育资金等项目的资助。承担两门全英文

课程的教学工作，指导多项国家级、校级大学生创新创业训练计划项目。

1. 针对复杂蛋白质样品难以获得、不稳定的瓶颈问题，发展新型蛋白质体内稳定性检测

探针，辅助以结构模拟与能量计算为基础的蛋白质理性设计，打造提升蛋白质稳定性的

高通量筛选平台，研发新型高效异源蛋白质过表达体系，优化一些工业上、医药上迫切

需要的蛋白质的稳定性。

2. 发现与鉴定新型分子伴侣蛋白，阐释其作用机理，并借助结构生物学、分子动力学模

拟等手段研究分子伴侣蛋白和底物的相互作用、解析并表征体内蛋白质稳态网络。

3.3. 筛选针对淀粉样蛋白的多肽抑制剂，为预防及治疗神经退行性疾病、二型糖尿病等蛋

白质错误折叠引起的疾病提供新的思路。

4. 以提升组蛋白H3K4甲基转移酶家族的稳定性为切入点，解析结构灵活性与其催化活

性间的关系，阐述其被其他蛋白质复合物激活的机制，为以此家族蛋白为靶点的药物设

计提供新思路。
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