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    副教授，生化和分子生物学，微生物学，生物工程专业硕士导师。主要研究工作包括代

谢工程和细胞工厂优化，酶的结构和功能，功能微生物的发现和应用，治疗用细胞的培养过

程生物学等。已发表SCI收录研究论文30篇以上。希望招收有强烈研究兴趣，有良好分子生

物学知识和实验技术基础，有良好沟通能力的硕士生候选人。

海外访学经历：

    2010.8-2011.8: 美国杜克大学访问学者

    2017.1-12：瑞典查尔姆斯理工大学访问学者

目前主要是微生物代谢工程，合成生物学和治疗用细胞培养过程生物学。
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