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    副教授，硕导。2012-2013年美国弗吉尼亚理工大学，访问学者。参与螺旋霉素、吉他霉

素、林可霉素和红霉素等抗生素的发酵组分优化，丙酮酸激酶在脱氧核糖核苷酸 (dNTP) 合

成中的应用，利用碳水化合物结合模块研究纤维素表面异质性及对水解速素的影响，等课题。

    微生物发酵优化及代谢调控，发酵代谢过程的转录调控。擅长工业放线菌（生二素

链霉菌，北里链霉菌，林可链霉菌，红霉糖孢菌等）的中试放大与抗生素生产，工业用

酶的基因克隆及外源表达（大肠杆菌，枯草芽孢杆菌），底物供给与辅酶平衡等。
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